
Estudio preliminar de patógenos en murciélagos: Identificación de
nuevas variantes genéticas de patógenos transmitidos por garrapatas
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Los quirópteros debido a la diversidad de hábitats que pueden ocupar, combinada con la capacidad de

vuelo, alta longevidad, la dispersión a largas distancias, formación de colonias y adaptación a ambientes

antrópicos pueden facilitar el mantenimiento y la dispersión de patógenos zoonóticos potencialmente de

relevancia para la salud humana. Además, son capaces de albergar garrapatas que pueden ser portadores

de patógenos zoonóticos y probablemente actúen como vectores en las poblaciones de quirópteros1,2.

Detección, identificación y caracterización molecular de patógenos pertenecientes a los órdenes bacterianos

Rickettsiales y Piroplasmida (Rickettsia spp., Anaplasma spp., Babesia spp. y Theileria spp.) en muestras de

sangre de murciélagos procedentes de cuatro regiones de España.
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Figura 2. Resultados de detección de patógenos por PCR
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CONCLUSIONES 

Se confirma que las especies Anaplasma phagocytophilum y Babesia vesperuginis están presentes

en murciélagos de la península ibérica.

Tras los resultados obtenidos, se pone de manifiesto la necesidad de profundizar en el

estudio de los patógenos transmitidos por garrapatas en esta especie hospedadora,

implementando nuevas técnicas de análisis molecular.
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